
附表 1 已克隆的水稻食味品质相关基因 

Table 1 Cloned rice quality-related genes 

 
基因名称 

Gene 

编码产物 

Encoded Product 

基因效应 

Gene Effect 

参考文献 

References 

淀

粉

调

控 

OsERF44 AP2/ERF类转录因子 
经 ABA-OsABI5通路 

正调控籽粒淀粉含量 
[10] 

OsbZIP58 bZIP类转录因子 
激活淀粉合成酶基因 

正调控籽粒淀粉含量 
[44] 

OsMADS14 MADS-box类转录因子 
协同 NF-YB1激活 AGPL2/Wx 

正调控籽粒淀粉含量 
[49] 

OsNAC24 NAC类转录因子 
靶向 GBSSI等基因启动子 

正调控籽粒淀粉含量 
[51] 

OsNAC25  NAC类转录因子 
上游互作 OsNAC20/26 

正调控籽粒淀粉含量 
[53] 

OPAQUE3 bZIP类转录因子 
编码 bZIP60转录因子 

正调控籽粒淀粉含量 
[59] 

OsPK2 丙酮酸激酶 
催化糖酵解供碳骨架 

正调控籽粒淀粉含量 
[60] 

PHO1 质体磷酸化酶 
参与质体淀粉合成起始 

正调控籽粒淀粉含量 
[98] 

OsMADS1 MADS-box转录因子 
协调淀粉与贮藏蛋白网络 

正调控籽粒淀粉含量 
[99] 

SSIIa 可溶性淀粉合成酶 IIa 
催化支链中短链延伸 

正调控籽粒糊化温度 
[100] 

bHLH144 bHLH类转录因子 
三聚体直接激活Wx转录 

正调控籽粒直链淀粉含量 
[57] 

OsBP-5 bHLH类转录因子 
协同 OsEBP89调控 Wx 

正调控籽粒直链淀粉含量 
[58] 

Wx 颗粒结合淀粉合成酶 I 
编码颗粒结合淀粉合成酶 

正调控籽粒直链淀粉含量 
[101] 

OsNF-YB1 核因子 Y亚基 
结合Wx启动子 G-box域 

正调控籽粒直链淀粉含量 
[102] 

OsNF-YC12 核因子 Y亚基 
维持 NF-YB1蛋白活性 

正调控籽粒直链淀粉含量 
[103] 

RSR1 AP2/EREBP类转录因子 
转录抑制淀粉合成酶基因 

负调控籽粒直链淀粉含量 
[47] 

OsMADS7 MADS-box类转录因子 
高温诱导下调直链积累 

负调控籽粒直链淀粉含量 
[50] 

SSIIIa 可溶性淀粉合成酶 IIIa 
与Wx协同影响抗性淀粉 

负调控籽粒直链淀粉含量 
[104] 

OsSGL DUF1645结构域蛋白 
过表达降低总淀粉含量 

负调控籽粒直链淀粉含量 
[105] 

OsSK41 SHAGGY-like蛋白激酶 
磷酸化 OsEBP89降Wx表达 

负调控籽粒直链淀粉含量 
[106] 

SSIa 可溶性淀粉合成酶 I 
催化支链淀粉短链延伸 

正调控籽粒支链淀粉含量 
[107] 

SBEIIb 淀粉分支酶 IIb 
催化支链淀粉短链分支 

正调控籽粒支链淀粉含量 
[108] 

SBEI 淀粉分支酶 I 
催化支链淀粉长链分支 

正调控籽粒支链淀粉含量 
[109] 

ISA1 异淀粉酶 I 
去除支链淀粉错误分支 

正调控籽粒支链淀粉含量 
[110] 

PUL 普鲁兰酶 
编码极限糊精酶去分支 

正调控籽粒支链淀粉含量 
[111] 

蛋

白

调

控 

OsAAP3 氨基酸转运蛋白 
介导氨基酸向籽粒转运 

正调控籽粒蛋白质含量 
[15] 

OsNAC20/26 NAC类转录因子 
反式激活贮藏蛋白基因 

正调控籽粒蛋白质含量 
[52] 

OsAAP6 氨基酸转运蛋白 
促氨基酸吸收与 PBII增大 

正调控籽粒蛋白质含量 
[65] 

OsAAP11 氨基酸转运蛋白 
介导氨基酸向籽粒转运 

正调控籽粒蛋白质含量 
[112] 

OsASN1 天冬酰胺合成酶 
促天冬酰胺合成与氮动员 

正调控籽粒蛋白质含量 
[113] 

OsGluA2 谷蛋白 A2型前体 
编码谷蛋白 A2型前体 

正调控籽粒蛋白质含量 
[114] 



GLB1 α-球蛋白 
编码 α-球蛋白突变增蛋白 

负调控籽粒蛋白质含量 
[115] 

OsLHT1 氨基酸转运蛋白 
介导氨基酸源库转运 

负调控籽粒蛋白质含量 
[17] 

OsGATA7 GATA类转录因子 
协同 SMOS1抑 GluA2表达 

负调控籽粒蛋白质含量 
[71] 

RPBF DOF类转录因子 
结合贮藏蛋白启动子 

正调控贮藏蛋白含量 
[64] 

OsGZF1 CCCH型锌指转录因子 
结合并抑制 GluB-1启动子 

负调控谷蛋白含量 
[72] 

香

气
/

脂

质

调

控 

OsBADH2 甜菜碱醛脱氢酶 2 
催化 4-氨基丁醛氧化 

负调控 2-AP含量 
[27] 

OsGAD 谷氨酸脱羧酶 
竞争消耗 2-AP合成前体 

负调控 2-AP含量 
[34] 

OsP5CS1 P5C合成酶 
催化脯氨酸合成供前体 

正调控 2-AP含量 
[75] 

OsWRKY19 WRKY类转录因子 
转录抑制 OsBADH2促积累 

正调控 2-AP含量 
[73] 

OsLOX1 脂氧合酶 1 
催化多不饱和脂肪酸加氧 

正调控脂肪酸氧化 
[39] 

OsLEC1 NF-YB类转录因子 
调控脂质合成相关基因表达 

正调控脂质含量 
[77] 

OsWRI1 AP2/ERF类转录因子 
转录激活脂肪酸通路基因 

正调控脂质与脂肪酸含量 
[76] 

OsFAD2-1 脂肪酸去饱和酶 
催化油酸去饱和成亚油酸 

正调控不饱和脂肪酸含量 
[116] 
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